Ta6ena 5.2. Cnenuduxaiyja npeameTa

Crymujcku nporpam: MAC na(popmaTuka

HazuB npeamera: VcrpaxkuBame nogaraka y OnonHpOpMaTHIN

HacraBuuk: Josana Kosauesnh

Cratyc npenmeta: M3060pHu

Bpoj ECIIb: 8

Ycaos: Hema npenycinosa

Inb npeamera: Yo3HaBame ca MeToJaMa M TEXHUKaMa HCTPaKMBaba MOAaTaka Koje ce
npUMeBYjy y OnonH(pOpMaTHIIH.

Hcxon mpeamera: I1o 3aBpmieTky Kypca CTYIEHT je OCIIOCOOJbEH J1a METOJaMa HCTPaKHBAba
MoJlaTaKka aHaJM3Hpa pasyinunuTe OHOJIOIIKE MoAaTKe (TeHOMCKOT MIIM MMPOTEHHCKOT MOpeKJIa, Kao
¥ MUKPOHH30BE)

Caap:kaj npeameta: YBoJ y HCTpakuBame nojaataka y ononndopmaruu. Ipernen
O6nonHpOopMaTUYKUX aHaIM3a U3 nepcrnekTuse VcTpaxuBama monataka. Ynnrheme u
UHTErpanyja Onojaomkux noxataxka. Hucke, odpacuu 1 BUXOBO IOPABHAKE U IPETPAKHUBALE.
HcrpaxkuBame nojaTraka y FreHOMHUIM U IPOTEOMUITM. MUKPOHU30BHU U aHAIN3a BUXOBOT
caapikaja. Buzyenmzanuja no0HjeHnX pe3yiTarta.
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(HacTaBHUK MOXe W3abparu Apyry OAroBapajyhy akTyeiHy JUTepaTypy)

Bp. yac. akt. HactaBe: | Teopujcka Hacrapa: | IIpak. HacraBa: | JlaG.BewxkOe: - | CHUP: 2
7 2 3

Metone uzBohemwa HacraBe: poHTanHu, TPYIHUA, UHIUBUAYAIHA U IPAKTUIHU.

Ounena 3Hama (MakcuMasaH Opoj moena je 100)

IIpexucnutHe 06aBe3e noeHa 3aBpHIHU HCITHT nmoeHa
aKTUBHOCT y TOKY Ipe/laBama - MUCMEHH UCTIHT -
IIPaKTUYHA HACTaBa - YCMEHH UCIIHUT -
KOJIOKBH]YM-1 20 MIACMEHO-YCMEHU UCIIUT 40
CeMHHap-u 40




